ARKHE(n)

Synapse-Kappa #14 [ #15



1. Resumo Executivo

Sistema lambda2 Regime




2. Metrica lambda2 — Conformacional e Genomico
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3. Deslocamento de Solvatacao — Fase 1

Arkhe(n) Fase 1 — Deslocamento de Solvatacio x Coeréncia Conformacional
Evolucao Temporal da Coeréncia Deslocamento de Solvatacéo vs. Coerér
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4. Mapa de Fase de Hidratacao — DIAL

Mapa de Fase de Hidratacao — Calmodu
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5. CIRBP / Baleia-da-Groenlandia — Fase 2



6. Roadmap Arkhe(n) Biologico

Periodo Objetivo




